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, Å

rMAX,

Å
1,

.
2,

.
3,

.

1hri 0,14 0,15 5,7 6,9 5,9 1agw 0,80 1,24 8,8 8,5 3,6

1hrv 0,28 0,41 4,2 4,1 2,1 CDK2 1aq1 0,66 1,23 1,9 4,6 4,3

HRV14 1r09 0,29 0,48 2,6 4,8 4,3 (1bkx) 1atp 0,70 1,36 2,6 2,7 0,9

(1ruc)* 1ruc 0,00 0,00 0,0 0,0 0,0 1bkx 0,00 0,00 0,0 0,0 0,0

1rue 0,02 0,04 3,4 5,5 4,7 1ckp 0,26 0,56 7,0 8,9 4,9

1rug 0,00 0,00 0,0 0,0 0,0 2csn 0,74 1,09 7,2 7,2 1,2

1vrh 0,35 0,64 2,2 2,0 1,4 1fgi 0,81 1,64 3,3 4,3 2,7

2r04 0,18 0,22 0,3 1,3 1,2 2hck 0,81 1,63 1,8 1,7 1,0

2r06 0,00 0,00 0,0 0,0 0,0 1ian 0,24 0,43 2,5 2,7 1,6

2r07 0,08 0,15 0,2 1,4 1,4 1stc 0,72 1,46 7,9 8,6 6,3

2rs5 0,14 0,15 0,1 0,8 0,8 1ydr 0,97 1,81 1,6 5,7 5,9

1r08 0,31 0,42 0,5 1,7 1,7 1yds 0,68 1,11 1,1 4,3 4,5

2hwb 0,18 0,26 4,7 5,0 3,0 1ydt 1,14 2,17 1,1 5,7 5,5

2hwc 0,14 0,24 4,9 7,0 6,0 - - 1d35 0,24 0,35 6,4 6,5 1,4

1rud 0,29 0,35 6,4 6,5 8,7 1d37 0,61 1,02 8,8 8,9 1,4

1ruh 0,30 0,38 6,5 5,8 9,0 (1ims) 1ims 0,00 0,00 0,0 0,0 0,0

1rui 0,29 0,35 6,4 6,5 8,7 1rg7 0,00 0,00 0,0 0,0 0,0

2rm2 0,32 0,42 7,0 7,0 0,5 - Hfp1 1,05 2,02 8,0 9,0 5,8

2rr1 0,28 0,32 6,4 6,6 8,6

2rs1 0,29 0,36 6,4 6,5 8,7 (1rg7)

2rs3 0,36 0,40 6,2 7,7 4,2 1a9u 0,77 1,37 5,2 7,8 7,6

1thl 0,87 1,93 2,2 1,8 1,8 p38 MAP- 1bl6 0,51 0,92 1,2 8,3 8,4

1tmn 0,45 0,92 4,0 4,3 3,9 1bmk 0,50 1,00 2,6 6,8 7,2

(5tmn) 1tlp 0,80 1,71 6,0 4,4 6,6 (1bl7) 1di9 0,80 1,28 5,2 6,9 8,3

5tln 1,26 2,25 7,7 2,5 7,6 1ian 1,36 2,74 5,9 1,8 6,2

4tmn 0,18 0,31 6,5 2,7 6,3 1kv1 0,00 0,00 0,0 0,0 0,0

3tmn 0,94 1,66 5,0 5,0 3,2 1kv2 1,07 2,03 6,9 7,4 7,4

5tmn 0,00 0,00 0,0 0,0 0,0 1ela 0,73 1,33 2,8 3,3 1,9

6tmn 0,01 0,02 0,1 0,1 0,1 1elb 0,80 1,30 6,1 7,1 7,5

1b0e 0,72 1,20 4,2 5,0 5,4 (1eau) 1elc 0,86 1,74 7,0 8,4 7,0

1bma 0,84 1,59 8,6 7,8 4,8 1eld 0,97 1,86 5,2 4,4 2,9

(1eau) 1eas 0,95 1,73 7,0 2,4 7,4 1ele 0,98 1,92 5,0 6,4 4,6

1eat 0,96 1,80 6,6 2,2 6,9 1inc 0,83 1,28 3,0 4,9 4,8

1eau 0,00 0,00 0,0 0,0 0,0 4est 0,20 0,35 1,2 2,4 2,4

7est 0,98 1,49 5,0 3,3 3,7

*  Protein Data Bank, .
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